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本說明為 C2-56 Axiom Array全基因體關聯性分析申請流程 

希望可以藉由相關內容解說 

協助您順利完成服務申請 

請您申請國家基因體醫學研究中心服務前務必詳讀本說明 

 

       國家基因體醫學研究中心於下文簡稱NCGM (National Center for Genome Medicine) 

 

 

 

 

NCGM保留調整申請流程及變更本說明相關內容之權利。 

如 貴實驗室使用 NCGM服務所產生之成果發表期刊時，請將 National Center for Genome Medicine 

(NCGM)列入「Acknowledgements」或「Materials and Methods」中，並回報 NCGM，謝謝！ 

 

 

 

NCGM website: http://ncgm.sinica.edu.tw 

 NCGM e-Service website: http://ncgm.sinica.edu.tw/service 

  

http://ngc.sinica.edu.tw/
http://ngc.sinica.edu.tw/service
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1. 統計服務申請及產生資料釋出同意書 

用戶使用帳號登入 LIMS系統後，首先選擇計畫編號，再進到服務申請頁面。 

點選「Service」，再選擇「Statistics Service」，用戶可依需求選擇「Apply Axiom Array Service」或

「Apply Customized Service」，如下圖藍色箭頭所示。 

 

「Apply Axiom Array Service」的申請適用於欲進行 Axiom Array實驗數據分析之用戶，「Apply 

Customized Service」則提供有統計分析需求的用戶申請(此項申請說明請參考此份文件第 7頁)。 

當用戶點選「Apply Axiom Array Service」後，出現畫面如下圖，用戶須填寫欲用於分析之 Axiom Case 

ID數量，此 Axiom Case ID編號為用戶申請 Axiom Array實驗時所產生的實驗申請案號，用戶可能會

有多次的實驗申請，因此就會有多個的 Axiom Case ID編號。用戶先填寫 Axiom Case ID數量，接著

填寫 Axiom Case ID及 Plate ID（例如：Axiom Case ID為 Axiom-1234-111133；Plate ID為

Axiom-1234-111133-01,Axiom-1234-111133-02等，Plate ID填寫時各盤須以”,”隔開），建議用戶填寫時

同一 Axiom Case ID下的所有盤數資料皆能提供，以利統計流程的 genotype calling有足夠樣本數以維

持產生穩定且正確的 genotype資料。 
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完成填寫後，會產生申請案件的 Case ID及下載「資料釋出同意書」的連結，請用戶下載「資料釋出

同意書」，確認內容後簽名，並轉成電子檔上傳至 LIMS系統，統計組在收到同意書後會進行確認，

確認完成後會通知用戶進行挑樣，挑樣的目的是為了讓用戶決定及確認用於統計分析的樣本名單。 

2. 資料釋出同意書上傳 

用戶登入 LIMS系統選擇計畫編號後，首先點選「Service」，選擇「Statistics Service」，再點選「Stats 

Case Management」，出現畫面如下圖，至圖中藍色箭頭處，選擇 Case ID。
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選擇 Case ID編號後，出現畫面如下圖，請至圖的後半部「Upload Agreement File」位置，瀏覽要上

傳的資料釋出同意書檔案，接著按「Add」，再按下「Upload」，即完成檔案上傳。 

 

 

3. 進行挑樣 

用戶再次登入 LIMS系統後，首先點選「Service」，選擇「Statistics Service」，再點選「Stats Case 
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Management」，出現畫面如下圖，確認 Case ID後至藍色箭頭處點選「進行挑樣」。

 

點選「進行挑樣」之後出現畫面如下圖。 

 

編號 1處出現之數個 Plate ID，即用戶當初在申請統計服務時所填寫的 Plate ID，用戶簽署之「資料

釋出同意書」中亦有相同之 Plate ID資料。首先在編號 1處點選一個 Plate ID（例如：

Axiom-XXXX-000007-1），編號 2處即出現該盤之所有樣本編號，此時需勾選欲分析之樣本編號（此

處提供用戶勾選之原因是因為用戶在實驗申請時，有可能將不同研究主題之樣本放在同一盤申請實驗，
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但分析時可能只選某一研究主題之樣本進行分析，因此用戶在勾選時就必須自行確認勾選之樣本是否

為該次欲分析之樣本組合），勾選完成後則到編號 3處點選「儲存勾選的 Sample」，此刻即完成一盤

之樣本選擇，之後再以編號 123的順序陸續完成各 Plate ID的樣本選擇，最後再到編號 4處點選「完

成所有盤號挑樣」，即完成樣本挑樣工作，完成挑樣後系統會通知統計組，統計組接收訊息後即可安

排後續分析作業。 

4. 結果下載 

分析完成後統計組人員會進行結案，結案完成系統就會發出信件給用戶通知已結案，用戶即可登入系

統下載結果。用戶再次登入 LIMS系統後，首先點選「Service」，選擇「Statistics Service」，再點選

「Stats Case Management」，點選已結案之 Case ID，出現畫面如下圖，到藍色箭頭處即可下載分析

報告。

 

其他分析結果則採其他方式下載，即用戶登入系統後，點選「Service」，再選擇「Statistics Service」，

選擇「Statistics Report Download」，即下圖中藍色箭頭處。
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點選「Statistics Report Download」後，出現如下畫面，用戶即可自行下載分析結果。

 

  



國家基因體醫學研究中心 

C2-56 Axiom Array全基因體關聯性分析   

第 7頁 

5. 客製化申請 

用戶使用帳號登入 LIMS系統後，點選「Service」，選擇「Statistics Service」，再點選「Apply Customized 

Service」進行統計服務申請，用戶可於「Memo」填寫統計分析需求，確認後即會產生申請案件的

Case ID，並通知統計組人員進行案件處理，出現畫面如下圖。 

 

以下空白。 


